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Profil complexe en COG
Lymphome

Grenoble

29 janvier 2026



Lymphome folliculaire, grade 1/2, au diagnostic

Forte masse tumorale

Clone en CMF dans le ganglion tumoral = 60% 

Echec du caryotype.

FISH : BCL2 réarrangé

T25-6153



T25-6153 Guided assembly

N50 = 324
LD = 14,1
Map rate = 68
Effective coverage = 290



T25-6153



T25-6153

Bed lymphomes B :

t(14;18) IGH::BCL2
VAF = 0,31

t(4;8) et inv(8)(q24q24)
MYC::non-Ig
VAF = 0,12

Del 9p21.3 : CDKN2A (200 kb)

Del 16p13.3 : CIITA (3,1 Mb)



T25-6153 Map 1442

MYC réarrangé : t(4;8)
Partenaire ? FBXO8

MYC



T25-6153 CNV :  size =0, confidence All

VAF des SV = 
0,12 à 0,22



T25-6153

Chromosome 8 …



T25-6153

CNV :  size =0, confidence All

Chromosome 8 …



T25-6153

114,8 – 116,3 Mb

Chromosome 8 …



T25-6153

114,8 – 116,3 Mb

8q

?? CNV aux bornes des SV



T25-6153 Map 1216 8q



T25-6153 Map 1181

8q

Entre ces deux points, 
Nb copies = 2 ??

Ici aussi ??

8q



T25-6153 Map 1181

Position SV / borne CNV = 
identique = 127 008 058



T25-6153

Position SV / borne CNV = 
identique = 119 683 408

Map 112 8q



T25-6153
Position SV = 119 683 408

?? CNV 2 copies dans cet intervalle

Map 112 8q



T25-6153 Map 1349

Position SV = 104 954 456

Pas de CNV, ni 
SV proche de 
cette position

8q



Evènement complexe sous-clonal (~30% des cellules) avec réarrangement MYC

Limite de détection des CNV

Difficile d’établir avec certitude le(s) mécanisme(s) sous-jacent(s)

CONCLUSIONS… Hypothèses !

T25-6153



ChromolymphoB?
FrOGG – 29/01/26

Giulia TUEUR



Cas clinique 1• Mr M. 72 ans

ATCD : Nombreux dont TE compliquée de myélofibrose. Blastose à 7%

Juin 2024 : Apparition lymphocytose à 38 G/L 

CMF retrouvant 2 populations : 

- Une majoritaire (98% des LyB) CD5+, lambda, CD20+ ➔ LCM

- Une minoritaire (0,6% des Ly B) CD5+, kappa dim, CD20dim ➔ LLC 



Cytogénétique
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LATS2 BRCA2 FOXO1 RB1 ERCC5
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Cas clinique n°2• Patient suivi pour LLC
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VAFs similaires ➔ chromotrypsis ok?

OGM



Cas n°3
• Rechute LCM

• 43~45,XY,der(3)add(3)(p?)add(3q?),t(11;14)(q13;q32),-17,+1~7mar,inc[cp22]

.ish t(11;14)(CCND1+,IGH+;IGH+,CCND1+)[12],mar(TP53-,D17Z1+)x2[47]

.nuc ish(CCND1,IGH)x3(CCND1 con IGHx2)[184/200],(TP53x1,D17Z1x2)[172/200]

Caryotype hypodiploïde à 43~45 chromosomes, très complexe, composite et très difficilement 

classable retrouvant la t(11;14)(q13;q32) (avec fusion IGH-CCND1 confirmée en FISH) associée à 

de façon variable à de nombreuses anomalies (non identifiables). 
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XPC RHOA FHIT
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RET TET1 SUFU NT5D2

TLX1
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ETV6
CDKN1B

WIF1 BTG1
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RB1BRCA2LATS2 ERCC5
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USP6 TP53

MAP2K

NCOR1

FLCN
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Merci de votre attention


