
ARCHER myeloide

Série 1

validation



200914800EB VOL. Mar.

LMC diagnostique en 1999, caryotype pregreffe de 2019

• Caryo
47,XX,+8[6]/45,XX,-7,t(9;22)(q34;q12)[6]

• NGS

mutations d'ASXL1 et SETBP1 (15%)

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8760/


200914800EB VOL. Mar.

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8760/


201605738PM TAI. Léo

• LAM5 

• 46,XY,t(11;19)(q23;p13)[12]. ish (11;19)(q23;p13)(5'MLL+;3’MLL+)[20]

.nuc ish(MLLx2)(5'MLL sep 3'MLLx1)[180/200]

• Pas de mutation IDH1 ou IDH2, surexpression EVI1, WT1, mutation FLT3

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8761/


201605738PM TAI. Léo

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8761/


201611444DW GUI. Fou

• Prélèvement  diagnostic d’une LAM2

• 45,X,-Y,t(8;21)(q22;q22)[11]/46,XY[1].ish 11q23(MLL+)[27]

.nuc ish (MLLx2)[198]

BM :

Kit c.2466T>G faiblement positif, pas de délétion de Kit (Lilles)

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8762/


201611444DW

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8762/


201611995SD

• LAM2

• 45,X,-Y,der(8)t(8;21)(q22;q22),t(8;19)(q22;p13)[1]/ 
45,sl,+t(8;19)(q22;p13),-19[8]/46,XY[8].ish

der(8)t(8;21)(q22;q22)(ETO+,AML1+;AML1+,ETO-),t(8;19)(q22;p13) 
(ETO+;ETO+)[10],t(8;19)(q22;p13)(wcp8;wcp8+,wcp19+)[2]/sl,+t(8;19)(q22
;p13) (ETO+;ETO+)[15],+t(8;19)(q22;p13)(wcp8-;wcp8+,wcp19+),-19[12]/ 
8(wcp8+),19(wcp19+)[4],8q22(ETO+),21q22(AML1+)[4],11q23(MLL+)[24].
nuc ish(ETOx3),(AML1x3)(ETO con AML1x1)[30]/(ETOx4),(AML1x3)(ETO 
con AML1x1)[44]/(ETO,AML1)x2[22],(MLLx2)[190] 

• BM a Lilles

Mutation ASXL1

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8763/


201611995SD

• En clair t(8;21) sans le der(21), le der(8) donne une transloc avec le 19 et ce 
dernier est dupliqué dans un sous clone. 

• BM a Lilles
Mutation ASXL1

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8763/


201611995SD

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8763/


201717085NU

• LAM3

• 46,XX,t(15;17)(q22;q21)[3]/46,XX[17] .ish t(15;17) 
(PML+,RARA+;RARA+,PML+)[12].nuc ish(PML,RARA)x3(PML 
con RARAx2)[188/200]

• NGS: mutation FLT3/TKD D835V (39%

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8764/


201717085NU

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8764/


201814359RP

• LAL B

• 46,XY,t(4;11)(q21;q23),i(7)(q10)[6]/46,XY[5].ish
t(4;11)(3'KMT2A+;5'KMT2A+)[12]/11q23(KMT2A+)[6].
nuc ish(KMT2Ax2)(5'KMT2A sep 3'KMT2Ax1)[186/200]

• BM : (St Louis), transcrit KMT2A-AFF1 en MLPA



201814359RP



201913183KS

• LAM avec inv(16)

• 46,XY,inv(16)(p13q22)[6]/46,XY[6]. Ish 16p13(3'CBFB+), 
16q22(5'CBFB+)[20].nuc ish(CBFBx2)(5'CBFB sep 
3'CBFBx1)[152/200]

• BM

CBFb-MYH11 type A (161.8490%) sur MO

Surexpression WT1 100.325% sur MO

NGS : mutation NRAS G12D (49%) 



201913183KS



202004131PN
• LAM myelomonocytaire / LAM4

• 47,XY,+8[8]/46,XY[6].ish del(11)(q23)(5'MLL+,3'MLL-)[7] 
(5'KMT2A+,3'KMT2A-)[16],22q12(BCR+)(17].nuc ish
(ABL1,BCR)x2[200],(5'MLLx2,3'MLLx1)[106/200],(5'KMT2Ax2,3'KMT
2Ax1)(5'KMT2A con 3'KMT2Ax1)[90/200]/ (KMT2Ax2)[97/200] 

• NGS: 

U2AF1 S34F(45%), CBL K389R(79%, perte hétérozygotie),

NRAS Q61P(7%), KRAS(2%)

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8767/


202004131PN

• Manque mutation CBL et NRAS

https://analysis.archerdx.com/job/6456/sample/8767/




CHOIX DU PANEL HEME V2 (MYELOIDE ET LYMPHOIDE, 87 CIBLES)





• 16 echantillons choisis

– 8 myeloides

• 5 complexes avec des points de cassures a proximité de 
points de cassures connus

• 3 pour lequel le partenaire manque

– 8 lymphoides

• 3 pour lesquels on connait un réarrangement 

• 5 avec problème diagnostic



MYELOIDE



182830799 / 201815580MZ

• LAM secondaire avec dysplasie multilignée

• 47~49,X,del(X)(q25),der(3)t(3;5)(p?21;p?13),del(4)(q21q31),-
5,+8,+8,add(11)(p15),del(17)(p12p11),+21[12].ish
der(3)t(3;5)(p?;p?)(wcp5+,wcp3+;wcp5-),-5(wcp5-)[20] 
/3(wcp3+),5(wcp5+)[3],11q23(KMT2A+)[30],17p13(TP53+),17q23(
MPO+)[20].nuc ish(KMT2Ax2)[196/200],(TP53,MPO)x2[193/200]

• Archer
– Rien meme en low confidence



200730612 / 202004430SZ

• LAM5

• 46,XX[20].ish 11q23(MLL+)[20],del(21)(q22)(3'RUNX1+,5'RUNX1-
)[20].nuc ish(MLLx2)[191],(3'RUNX1x2,5'RUNX1x1)[192/200]
– Perte de la partie distale de RUNX1

• Archer
– Rien meme en low confidence



191770607 /201910210TA

• LAL
• 46~47,XY,der(3)t(3;11)(p12;p11),del(5)(q31),der(11)t(5;3;11)(?;p24;p11),+der(?

)t(?;11)(?;qter),del(12)(p12)[cp5]/46,XY[7].ish t(3;11)(wcp11+,wcp3+ 
;wcp3+,wcp11+), der(11)?t(?;11)(wcp11;wcp11+)[7],der(3)t(5;3;11) 
(wcp5+;wcp3+;wcp11+),del(5)(q31)[6],5p15(TAS2R1+),del(5)(q31)(EGR1dim)[1]
,add(11)(q24)(KMT2A+)[1],del(12)(p13)(ETV6-)[1]/3(wcp3+),11(wcp11+)[9], 
5(wcp5+)[1], 11q23(KMT2A+)[4],12p13(ETV6+)[11].nuc
ish(TAS2R1,EGR1dim)x2[46/100],(ETV6x1)[162/200] /(KMT2Ax2)[182/200]

• Archer



190790799 / 201904504FR

• LAM secondaire

• 46,XY,add(11)(q23)[3]/46,XY[9].ish
t(?;11)(?p;q23)(5'KMT2A+;3'KMT2A+)[13]/11q23(KMT2A+)[6].
nuc ish(KMT2Ax2)(5'KMT2A sep 3'KMT2Ax1)[151/200]

• Archer

– Il y a une t(9;11) impliquant MLLT3 et KMT2A/MLL



172990591 / 201713538MU

• LAM
• 46,XX,t(8;5;?)(p23;p15;pter)[10]/46,XX[10].ish t(8;5;?) 

(D8S504-;D8S504+,EGR1+,CSF1+)[40]

• Archer



182690591 / 201814755RE

• 41~43,XY,-4,-5,-6,del(8)?(q22),+der(8)t(?;8)(p?;q11),-10,-14,-15,-
17,-21x2,-22,+3~5mar[cp15]/46,XY[1].ish 5(wcp5-), 
del(8)?(q22)(wcp8-),+der(8)t(?;8)(p?;q11)(wcp8-;wcp8+)[17], 
der(11)t(?;11)(?;KMT2A+)[1],-17(TP53-,MPO-)[20]/ 
11q23(KMT2A+)[18].nuc ish(KMT2Ax3)[30], 
(TP53,MPO)x1[186/200]/(KMT2Ax2)[166/200]

• Archer

• En FISH
– Pas de remaniement, spots identiques. 

– RAB7A 3q21: Insertion?





172920697 / 201715495ST

• LAM secondaire

• 46,X,-Y,?inv(2)(p25q12),t(<u>2</u>;11)(p21;q23),add(4)(p15), 
t(7;13)(q21;q31),der(11)del(11)(p15)del(11)(q23),t(?;17)(?;q12),
+1~2mar[11].ish t(7;13)(q21;q31)(wcp7-;wcp7+)[10],t(?;11) 
(pter;q14)(MLL+;MLL-)[30],del(11)(q14)(NUP98+)[14], 
t(?;17)(?;q12)(TP53-,MPO+;TP53-,MPO-)[5]/11p15(NUP98+)[6] 
.nuc ish(TP53x1,MPOx2)[100]/(MLLx2)[200],(NUP98x2)[200]

• Archer
– Rien



202020732 / 9400657RR

• LAM secondaire
• 46,XX[20].ish t(11;?19)(q23;?p13)(5'KMT2A+;3'KMT2A+)[3]/ 

11q23(KMT2A+)[17].nuc ish(KMT2Ax2)(5'KMT2A sep 
3'KMT2Ax1)[147/200]

• Archer

Décrit dans des pathologies lymphoides et présente dans un autre 
échantillon de la série…



LYMPHOIDE



04H07072

• LYMPHOME MALIN NON HODGKINIEN DIFFUS A 
PETITES ET GRANDES CELLULES DE PHENOTYPE T
mais doute sur un B au  départ

• En 2012, 46,XY[30]

• Archer

– Rien 



19H05011 / 201906174MF

• DLBCL rearrangement MYC
• nuc ish(BCL6x2)[24]/(BCL6x3)[19]/(BCL6x4)[5], (MYC,IGH) 

x2~4(MYC con IGHx1~2)[60]/(MYC,IGH)x4(MYC con IGHx1)[11] 
/(MYC,IGH)x2[25],(BCL2x1)[16]/(BCL2x2)[34]/(BCL2x3)[10] 

• Archer
– rien



Myc et Archer

• Exon 1 et 2

• IGH n’est pas dans le panel. 



20H00669 / 8707113LH

• T LAI

• Pas de CytoG

• Archer



20H05882 / 202010115NS

• ALCL ALK+

• nuc ish (ALKx2)(5'ALK sep 3'ALKx1)[35]/(ALKx2)[15]

• Archer



20h06463 /201812616HP

• Poursuite évolutive de l'hémopathie lymphoïde T connue et 
diagnostiquée en 2018 (18P00368), répondant à un 
lymphome T particulier par l'expression forte et homogène du 
CD30, pouvant faire discuter les hypothèses de PTCL NOS 
(CD30+) et ALCL (lymphome anaplasique à grandes cellules) 
ALK-. On complète les investigations par la recherche de 
réarrangement du gène DUSP22 par technique Fish. 

Discuter l'intérêt de la recherche de mutation des gènes STAT3 et 
JAK 1 et de la translocation  de ROS et TYK2, pour progresser 
dans la classification de cette hémopathie.

• nuc ish(IRF4,DUSP22)x2[19]/(IRF4,DUSP22)x3[81]



20H07290 / 202012610RP

• lymphome B diffus à grandes cellules de type 
lymphome B primitif du médiastin

• FISH, pas de remaniement de MYC ou de BCL2

• Archer

– Rien meme en low confidence



20H07395 / 202008624EM

• LYMPHOME B DIFFUS A GRANDES CELLULES, de morphologie 
anaplasique, d'origine non centro-germinative (CD10-, BCL6-, 
MUM1-) non double expresseur (C-MYC-, BCL2+), EBV-, chez 
une patiente transplantée. 

• FISH pas de remaniement de BCL2, MYC ou BCL6

• Archer
– Rien meme en low confidence



20H05351 / 202007920BP

• LNH folliculaire
• 46,XX,del(6)(q12q25),add(7)(p15),del(10)(q21),del(13)(q14),t(

14;18)(q32;q21)[9]/46,XX[3]

• Archer


